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1. ORF1 a/b JF#%)

ATCGTGTTGTCTGTACTGCCGTTGCCACATAGATCATCCA
AATCCTAAAGGATTTTGTGACTTAAAAGGTAAGTATGTAC
AAATACCTACAACTTGTGCTAATGACCCTGTGGGTTTTAC
ACTTAAAAACACAGTCTGTACCGTCTGCGGTATGTGGAAA
GGTTATGGCTGTAGTTGTGATCAACTCCGCGAACCCATGC
TTCAGTCAGCTGATGCACAATCGTTTTTAAACGGGTTTGC
GGTGTAAGTGCAGCCCGTCTTACACCGTGCGGCACAGGCA
CTAGTACTGATGTCGTATACAGGGCTTTTGACATCTACAA
TGATAAAGTAGCTGGTTTTGCTAAATTCCTAAAAACTAAT
TGTTGTCGCTTCCAAGAAAAGGACGAAGATGACAATTTAA
TTGATTCTTACTTTGTAGTTAAGAGACACACTTTCTCTAA
CTACCAACATGAAGAAACAATTTATAATTTACTTAAGGAT
TGTCCAGCTGTTGCTAAACAT

2. E Gene

ATGTACTCATTCGTTTCGGAAGAGACAGGTACGTTAATAG
TTAATAGCGTACTTCTTTTTCTTGCTTTCGTGGTATTCTT
GCTAGTTACACTAGCCATCCTTACTGCGCTTCGATTGTGT
GCGTACTGCTGCAATATTGTTAACGTGAGTCTTGTAAAAC
CTTCTTTTTACGTTTACTCTCGTGTTAAAAATCTGAATTC
TTCTAGAGTTCCTGATCTTCTGGTCTAA

3.N Gene

ATGTCTGATAATGGACCCCAAAATCAGCGAAATGCACCCC
GCATTACGTTTGGTGGACCCTCAGATTCAACTGGCAGTAA
CCAGAATGGAGAACGCAGTGGGGCGCGATCAAAACAACGT
CGGCCCCAAGGTTTACCCAATAATACTGCGTCTTGGTTCA
CCGCTCTCACTCAACATGGCAAGGAAGACCTTAAATTCCC
TCGAGGACAAGGCGTTCCAATTAACACCAATAGCAGTCCA
GATGACCAAATTGGCTACTACCGAAGAGCTACCAGACGAA
TTCGTGGTGGTGACGGTAAAATGAAAGATCTCAGTCCAAG
ATGGTATTTCTACTACCTAGGAACTGGGCCAGAAGCTGGA
CTTCCCTATGGTGCTAACAAAGACGGCATCATATGGGTTG
CAACTGAGGGAGCCTTGAATACACCAAAAGATCACATTGG
CACCCGCAATCCTGCTAACAATGCTGCAATCGTGCTACAA
CTTCCTCAAGGAACAACATTGCCAAAAGGCTTCTACGCAG
AAGGGAGCAGAGGCGGCAGTCAAGCCTCTTCTCGTTCCTC
ATCACGTAGTCGCAACAGTTCAAGAAATTCAACTCCAGGC
AGCAGTAGGGGAACTTCTCCTGCTAGAATGGCTGGCAATG
GCGGTGATGCTGCTCTTGCTTTGCTGCTGCTTGACAGATT
GAACCAGCTTGAGAGCAAAATGTCTGGTAAAGGCCAACAA
CAACAAGGCCAAACTGTCACTAAGAAATCTGCTGCTGAGG
CTTCTAAGAAGCCTCGGCAAAAACGTACTGCCACTAAAGC
ATACAATGTAACACAAGCTTTCGGCAGACGTGGTCCAGAA
CAAACCCAAGGAAATTTTGGGGACCAGGAACTAATCAGAC
AAGGAACTGATTACAAACATTGGCCGCAAATTGCACAATT
TGCCCCCAGCGCTTCAGCGTTCTTCGGAATGTCGCGCATT
GGCATGGAAGTCACACCTTCGGGAACGTGGTTGACCTACA
CAGGTGCCATCAAATTGGATGACAAAGATCCAAATTTCAA
AGATCAAGTCATTTTGCTGAATAAGCATATTGACGCATAC
AAAACATTCCCACCAACAGAGCCTAAAAAGGACAAAAAGA
AGAAGGCTGATGAAACTCAAGCCTTACCGCAGAGACAGAA
GAAACAGCAAACTGTGACTCTTCTTCCTGCTGCAGATTTG
GATGATTTCTCCAAACAATTGCAACAATCCATGAGCAGTG
CTGACTCAACTCAGGCCTAA



&0
,&, O

2
3

4. M Gene

GGCAGATTCCAACGGTACTATTACCGTTGAAGAGCTTAAA
AAGCTCCTTGAACAATGGAACCTAGTAATAGGTTTCCTAT
TCCTTACATGGATTTGTCTTCTACAATTTGCCTATGCCAA
CAGGAATAGGTTTTTGTATATAATTAAGTTAATTTTCCTC
TGGCTGTTATGGCCAGTAACTTTAGCTTGTTTTGTGCTTG
CTGCTGTTTACAGAATAAATTGGATCACCGGTGGAATTGC
TATCGCAATGGCTTGTCTTGTAGGCTTGATGTGGCTCAGC
TACTTCATTGCTTCTTTCAGACTGTTTGCGCGTACGCGTT
CCATGTGGTCATTCAATCCAGAAACTAACATTCTTCTCAA
CGTGCCACTCCATGGCACTATTCTGACCAGACCGCTTCTA
GAAAGTGAACTCGTAATCGGAGCTGTGATCCTTCGTGGAC
ATCTTCGTATTGCTGGACACCATCTAGGACGCTGTGACAT
CAAGGACCTGCCTAAAGAAATCACTGTTGCTACATCACGA
ACGCTTTCTTATTACAAATTGGGAGCTTCGCAGCGTGTAG
CAGGTGACTCAGGTTTTGCTGCATACAGTCGCTACAGGAT
TGGCAACTATAAATTAAACACAGACCATTCCAGTAGCAGT
GACAATATTGCTTTGCTTGTACAGTAA
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